Recomendac@es sobre o preparo de amostra: Laboratorio de Espectrometria de

Massas, Grupo MAS

Usuario, por favor leia as informagdes abaixo antes de iniciar os experimentos:

1)

2)

3)

4)

5)

6)

7

8)

9)

Acesse o0 site http://Inbio.cnpem.br/facilities/mass-spectrometry/sample-preparation/
para informacdes sobre o preparo de amostras e os cuidados para o preparo das
mesmas.

Ajuste no numero de amostras podera ser necessario, em funcéo da grande demanda
de uso dos equipamentos. Iremos discutir com cada usuario, se necessario.

Para as andlises usando ou ndo a separagdo por eletroforese unidimensional ou
bidimensional, o usuéario deverd trazer amostras de pelo menos trés experimentos
independentes (dé preferéncia as réplicas biolégicas, e ndo as técnicas), e esse
namero de amostras deve estar calculado no nimero total de amostras informado no
Portal de Usuarios.

Para o preparo de amostras para analise de proteinas em solucdo (sem separacao por
eletroforese), ndo podera haver presenca de detergentes. Se no preparo das amostras
for necessario adicionar detergentes, estes deveréo ser removidos previamente ao dia
da analise no seu laboratério (como sugestdo, utilizar cromatografia liquida de troca
ibnica ou precipitacdo das proteinas). Discuta com a equipe da instalacdo MAS sobre
esse passo no protocolo.

O usuério devera trazer a enzima Tripsina: Sequencing Grade Modified Trypsin Catalog
#V5111 (PROMEGA) ou similar para as amostras que forem digeridas no Laboratorio
de Espectrometria de Massas do LNBio. Em geral, a proporcao de tripsina usada € de
1:50 ou 1:100 (enzima:proteinas).

Se houver necessidade de dessalinizacdo de peptideos, nos avise previamente a data
agendada do uso do laboratério de preparo das amostras, ou acesse 0 site
http://Inbio.cnpem.br/facilities/mass-spectrometry/sample-preparation/ para maiores
informag6es de como realizar esse protocolo.

Seré solicitada a reposi¢do de material de consumo de uso de rotina de acordo com a
disponibilidade de recurso do usuario.

No dia da andlise por LC-MS/MS, por favor, trazer DVDs ou HD externo para salvar os
dados (cada corrida gera pelo menos 200 MB de dados). ATENCAO: APOS A
ANALISE, OS DADOS NAO SERAO MANTIDOS NOS NOSSOS COMPUTADORES E
DEVERAO SER GRAVADOS PELO USUARIO AO FINAL DA ANALISE.

Qualquer duavida, entre em contato com a equipe MAS pelo e-mall
mas@Inbio.cnpem.br.

Atenciosamente,

Equipe MAS
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